10

11

12

13
14

15

16

17

18
19
20
21

BRRARRZRRRRERRERR

25350

SRBRERERRREERERR:

SRS eanns:
ENNESN

ERRARRAARE

SRR

SRERBEREREEER

AR R R R EEERRRRT
RENRERE R GREBENE R R

RERESESEANRASRERE

ey
R LR o R

P

RERESRARANRAS

RERRRRECHRER

RRERRRREEREAONAER

ERERARE

Underexpression Spot Chromosome Map

—
I

100%

90%

80%

70%

60%

50%

40%

30%

20%

10%

0%




PEERmrEEREEEREEPERPPEEREREEREINNNND
PRNNWWARCIUIOONNOOOOOORRPNNWAUIOONNOOOOOORNX X<

T OoTOTOTOTOTOTOTOoT 0T OTOTO000TOTOTOLTOTOO0TOTA

EEERrREEEEEPPPEEREREERDNDNND

PRNONNOWORROUIOONNO0OOOOORRPNNWRAUIOONNOOOOOORNXX<X<X
TOoTOoTOTOTOTOT LT OTOT LT OTo000TOTOT LT OTLO0O0TOTO

Spot a

# genes in spot = 479 (473 with loci information)
# samples with spot =50 ( 18.2 %)

Atypical : 6 (8.1 %)

Classical : 1 (3.1%)

Basal:2(2.4%)

Absolute numbers
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Spot b

# genes in spot = 584 (568 with loci information)
# samples with spot =76 (27.6 %)

Atypical : 1 (1.4%)

Classical : 2 (6.2 %)

Basal : 63 (75 %)

— o~ ) < [t} © ~ © o = o S T A T R
Absolute numbers Rank locus #genes % p-value
1 1q 54 6.5 2e-05
_ 2 1é3 37 4 0.3
- 3 19¢q 34 5.2 0.02
— 4 12 q 30 4.8 0.07
— 5 14 g 28 5.4 0.02
— 6 10 q 23 4.8 0.1
- 7 11q 23 3.5 0.6
- 8 2q 21 3.3 0.7
-] : 9 99 21 4.6 0.2
— e@ . o .. PR .. . . . - e o o - - e e - - e . . lO 15 q 20 39 04
a1 o : 11 179 19 2.9 0.9
m 12 3q 18 3.6 0.5
.. 13 5q 16 2.7 0.9
I 14 84 16 4.8 0.2
7 15 17p 16 5.6 0.06
] 16 18 q 14 8.2 0.004
Jd .. 17 4q 13 3 0.8
- .o e . 18 6p 13 3.6 0.5
] 19 6Q 13 3.5 0.6
d ee o e e . 20 79 12 2.4 1
- 21 16q 12 3.6 0.5
Hoee o 22 204 11 3.6 0.5
— 23 4é) 10 5.3 0.1
d oee o oL e 24 16 p 10 2.6 0.9
— 25 19p 10 2 1
— e 26 83) 8 4 0.4
- 27 12p 7 2.9 0.8
-1 - 28 22q 7 1.8 1
= 29 2:? 6 15 1
m 30 13q 6 2.1 0.9
T 31 20 p 6 4.1 0.4
m 32 3p 5 1.2 1
1 .. 33 9f 5 2.9 0.8
] 34 11p 5 1.6 1
] 35 21q 5 2.7 0.8
] 36 X q 5 1.3 1
Jd .. 37 18p 3 49 0.4
] 38 56’ 2 1.7 0.9
d ove oL 39 10p 2 1.6 0.9
] ca A S
— L8 @ +s s s+ -90-0 ©-0-'@ @000 Y .
9@t e ° 2 Yp ] 0 1
43 Yq 0 0 1
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Relative numbers Rank locus #genes % p-value
1 18 q 14 8.2 0.004
_ 2 q 54 6.5 2e-05
] 3 17p 16 5.6 0.06
] 4 14q 28 5.4 0.02
— 5 4& 10 5.3 0.1
— 6 19¢q 34 5.2 0.02
.. 7 18p 3 49 0.4
— - 8 10q 23 4.8 0.1
— e 9 12 q 30 4.8 0.07
- ce- 10 8q 16 4.8 0.2
2. 11 94 21 4.6 0.2
m '2 e 12 20p 6 4.1 0.4
i 13 1p 37 4 0.3
J.e. 14 8£ 8 4 0.4
I 15 15¢q 20 3.9 0.4
I 16 3q 18 3.6 0.5
Jd .. 17 20q 11 3.6 0.5
Jd ee- 18 66p 13 3.6 0.5
J 19 16q 12 3.6 0.5
4 .e- 20 119 23 3.5 0.6
I 21 6q 13 3.5 0.6
I 22 2q 21 3.3 0.7
— . 23 49 13 3 0.8
— o @ s - s ce e - -0 e 0@ 0o 24 17 q 19 2.9 0.9
— . 25 12 p 7 2.9 0.8
- .o o e ece - -0 o .00 -0 26 9p 5 29 08
B T T T Y o e e o . 27 5 q 16 27 09
— ° s - s e e -0 -0 o :0@ oo 28 21 q 5 2.7 0.8
— ° e e e . . . . O ) . 29 16 p 10 2.6 0.9
o R R o« e %0 74 12 54 1
m e 3 13q 6 21 09
o e S RSREE 2 1¥p 1o 2 1
e e e e . 33 224 7 1.8 1
7 o 34 5f 2 1.7 0.9
L o e 35 11p 5 16 1
— eo e . o0 . ° . L] oo e e o@ r 0 oo 36 lOp 2 16 Og
Jd .. e et e e e e e e c-e@ e - 37 2p 6 15 1
] 38 Xq 5 1.3 1
e e e e e e e e PO 39 3p 5 1.2 1
J . . . 10 7p 1 04 1
—| 0@ ¢ 0@ c00e 00°0 -0 -0°0-00-00°0Q 000 - - 41 Xp 1 0.4 1
- ce - te e i ee e - e et e e et e e e@ e - 42 Yp 0 0 1
43 Yq 0 0 1
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Spot c

# genes in spot = 486 (459 with loci information)
# samples with spot =14 (5.1 %)

Atypical : 3(4.1%)
Classical : 1 (3.1%) .

Basal: 4 (4.8%)

— N ™ < Yol © N~ [ee] [e)) o - N ™ < [Te] © N~ 00 O O —aNRd
— — - - - - — - — — N NOHD
&
&
Absolute numbers Rank locus #genes % p-value i'
1 1 39 4.2 0.02
- 2 11pq 37 5.7 1e-04 %
— 3 17q 35 5.4 6e-04 TS)
— : 4 16 p 31 7.9 9e-07 )
- 5 19p 22 45 .04 IT
-1 e . . . . 6 8q 20 6 0.003
-1 - 7 6 19 5.3 .01
-1 : . . 8 16q 19 5.7 0.006
-1 - : 9 19q 18 2.8 0.7
i : ° ° ° 10 149 17 3.3 0.4
: @ - - . . . [ o ) . %% Ig %g %% 5-)4
n 13 22 15 3.8 0.2
I A e e e ® °c 0 @ o . 14 qu 14 22 0.9
15 7p 14 5.5 0.02
o . [] . ° ' .
a . e e ee e . . . . 16 9q 13 2.8 0.6
2 - oot Bode B 3 M
a 19 11p 10 3.2 0.5
- . 20 12 q 10 1.6 1
- ' 3N T I S
- ° . . B} L) o . LY X oo . ° .
1° - vt I S R TS
— 25 20p 6 4.1 0.3
-1 - : . . 26 3&) 5 1.2 1
1 27 10q 5 1 1
1° ' : IR % 29 3 O 0.7
1 ° : ° ° ° 30 6q 3 0.8 1
1 ° ) ° ° 31 8{) 3 15 0.9
1. . o . . 32 21q 3 1.6 0.9
a 33 4_/p 2 1.1 1
a 34 17p 2 0.7 1
a 35 Xp 2 0.7 1
a 36 9(? 1 0.6 1
Jd .00 L e e A 37 10p 1 0.8 1
- . . . . 38 18 p 1 1.6 0.8
d .. 0. e e e e e 39 18 q 1 0.6 1
- . . o . . . . 40 4q 0 0 1
- e . .. e e e+ e e e 21% %(3pq 8 8 %
— e 0o - o B oo - O . . .. .. ° -.. . e - o - o .
® 43 Yq 0 0 1
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Relative numbers Rank locus #genes % p-value
1 16 p 31 7.9 9e-07
— 2 q 20 6 0.003
— 3 11q 37 5.7 le-04
— 4 16 q 19 5.7 0.006
— 5 }) 14 5.5 0.02
— .. ... . . . . e e - e+ e e - e 6 1 q 35 5.4 6e-04
= : co 7 65) 19 5.3 0.01
— e . .. . ° ° . L) e - e s e e - e 8 1 p 22 45 004
- e - - .. . . 3 L[] o e+ e s e e - 9 ld) 39 42 002
n . ° 10 20p 6 4.1 0.3
- . . - e . . . o o L ) 11 20 q 12 30 0.2
. . Bo#d B 23 04
m @ + e . [ ] [ ] [ ] [ ] 4,. L L] o e . %‘5‘ Ilqp %8 g% 8%‘
— e - e e . o e ° Y - ‘@0 ‘o ° e 3 " .
S RERERRRERC R IR IERRCLILIER. LR ERCELLEE 2o Lo
] .. . Cee e el 18  19q 18 2.8 0.7
a 19 5p 3 2.6 0.7
- 20 3q 12 2.4 0.8
- . . 21 24 14 2.2 0.9
— @ ¢+ s e e - ° @ . Y ) . - [} [} ° oo . .
® 22 Xq 8 2 0.9
— . . . I 23 1q 15 1.8 1
— : . 24 2&) 7 1.7 1
— 25 18p 1 1.6 0.8
= . L A 26 21q 3 1.6 0.9
-1 27 12 q 10 1.6 1
: P, e @¢° -0 0 . ... [ ) ®@ceoe - o %g ?§q % %2 9.9
: . . . . . o o e - e+ e e e 30 3 p 5 12 1
] o+ - . . ) ° e @0 ‘o . L) . 31 46) 2 11 ]
— e - - . - . ® - e [ ) ] e o - . oo . %% 1 q g %8 2
] s S 89 1
a 36 17p 2 0.7 1
a . 37 54 4 0.7
a 38 18q 1 0.6
39 9p 1 0.6
— 40 4q 0 0
4 . e e S e o 41 13q 0 0
44 .. ... . e e+ @ s ce - . @@ @ - e e - . 42 Yp 0 0
43 Yq 0 0
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Spot d

# genes in spot

129 (112 with loci information)

# samples with spot =71 (25.8 %)

122(29.7%)

Atypical

117 (202 %)

Basal
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Spot e

# genes in spot

193 (185 with loci information)

# samples with spot =12 (4.4 %)

'5(6.8%)

Atypical

16(7.1%)
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Spot f

b
# genes in spot = 387 (381 with loci information)
# samples with spot =5 (1.8 %)
Classical : 1 (3.1%)
Basal : 4 (4.8%)
— N ™ < Yol o - N ™ < [Te] © N~ 00 O O —aNRd
— — — — — - — - — — N NOHD
i
w
Absolute numbers Rank locus #genes % p-value %
1 54 26 4.4 0.002 b
_ 2 11q 22 3.4 0.06 o
] 3 3p 21 5 0.001 5
1. e e . .. 4 1p 20 2.2 0.7 »
d ... . . . 5 4q 20 4.6 0.004 Ir
— 6 64 19 5.1 0.002
Jd ... e e 7 13q 19 6.8 5e-05
] 8 15q 18 35 .07
— 9 2q 17 2.7 0.3
-1 - 10 10q 17 3.6 0.07
— 11 1q 16 1.9 0.8
a1 12 2]!) 14 34 0.1
Jd4 ... 13 11p 14 4.4 0.02
] 14 12 q 13 2.1 0.7
L 15 84 10 3 0.3
. o Xa 10 38 0
Jererr e et LI S
Jeriee ey e 20 Zla g 43 o
E PRI 2o ¢ i
—_ . . . * . . ] L] . .
0 9%:%0::¢ @0 SR SR i 23 164 7 2.1 0.7
—| ecceo: -0 @ o . cec@ c0 -0 24 Xp 6 2.2 0.6
i e . N . 25 3q 5 1 1
4 ... . e ‘e 26 8%) 5 2.5 0.5
— : 27 17 q 4 0.6 1
1. e e ce . 58 184 4 2.3 0.6
-1 - s : 29 19 ¢ 4 0.6 1
3 . L B N P
. men e e AT T O
R R R R - I I A
] e @0 i rrececene 3% b5p 1 0.9 0.9
: e e s A/
] PSSt 39 19p 1 0.2 1
— P ece s e 40 20q 1 0.3 1
— e @ o cee@ c0 -0 41 22q 1 0.3 1
- © @ ® - ¢+ --000 s0c0 42 Yp 0 0 1
43 Yq 0 0 1
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437 (430 with loci information)

12(27%)
11(3.1%)

# genes in spot
Atypical
Classical

# samples with spot =4 (1.5%)
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Spot h

# genes in spot = 235 (226 with loci information)
# samples with spot =12 (4.4 %)

Atypical : 1 (1.4%)
Classical : 1 (3.1%)

Basal : 9 (10.7 %)

Absolute numbers
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Spot |

# genes in spot = 701 ( 675 with loci information)
# samples with spot =44 (16 %)

Atypical : 37 (50 %)

Basal:2 (2.4 %)
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Spot |

# genes in spot = 456 (418 with loci information)

# samples with spot =45 (16.4 %)
Atypical : 38 (51.4 %)

Basal : 4 (4.8%)
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Spot k

# genes in spot = 685 (676 with loci information)
# samples with spot =27 (9.8 %)

Atypical : 5 (6.8 %)

Classical : 12 (37.5%)

Basal:2(2.4%)

Absolute numbers
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185 (180 with loci information)

19(12.2%)
:10(31.2%)

# samples with spot =21 (7.6 %)

# genes in spot
Atypical
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79 (78 with loci information)

10 (13.5%)
10 (11.9%)

# genes in spot

# samples with spot =45 (16.4 %)
Atypical

Classical : 4 (12.5%)

Basal
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Spot n

# genes in spot = 341 ( 328 with loci information)

# samples with spot =21 (7.6 %)

Atypical : 8 (10.8 %)
Classical : 1 (3.1%)

L
Basal: 4 (4.8%)
- ~ © S e e S 33 8 N 228N
&
&
Absolute numbers Rank locus #genes % p-value =
1 X 27 10 2e-11 wb
- 2 19p 25 51 4e-0 %
— 3 19¢q 24 3.7 0.006 TS)
] :: DG e e IS I B
— e@ -0 - ce0 e o ‘@ @ o  -‘@eo . e— IrC
— : : : . CECE . 6 Xq 17 4.3 0.004
1 : 7 14q 15 29 0.1
— . . e - o o ° Y Y X 8 1q 14 1.7 0.8
g .. . cis et e 00 e ‘@e o it 1 53 03
— e@ e - ° -0 o ) o0 o ‘@9 11 123 13 2.1 0.6
. @ 1 58 0.2
i v e e e 00 o -0 14 168 11 33 0.09
] . ) o e 15 2q 10 16 0.9
i . . o . e e 16 7p 9 35 0.09
: - TR T A
...... . . . ° o0 o @ e . .
19 15q 6 1.2 1
. . oo o o 20 22q 6 1.5 0.8
. . e . 21 2p 5 1.2 0.9
------ . ° o0 o @ 22 6p 5 1.4 0.9
23 8Q 5 1.5 0.8
24 99 5 1.1 1
25 12'p 5 2.1 0.6
26 3p 4 0.9 1
27 5q 4 0.7 1
28 20p 3 2 0.6
29 10p 2 1.6 0.8
""" ° oo o O 30 17p 2 0.7 1
° ¢ ° 31 21q 2 1.1 0.9
32 4p 1 0.5 1
33 5p 1 0.9 0.9
34 8f 1 0.5 1
35 11p 1 0.3 1
36 4q 0 0 1
. . 37 6 0 0 1
. . 38 930 0 0 1
. oo o . 39 13q 0 0 1
. . . 40 18 p 0 0 1
------ . oo o -0 41 18 q 0 0 1
e ee - o e 42 Yp 0 0 1
43 Yq 0 0 1
TTT T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T I T T T T T I T T T TTITTT]
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Relative numbers Rank locus #genes % p-value
1 X 27 10 2e-11
2 20q 18 5.9 8e-05
3 19p 25 51 4e-05
. . FEREEE . 4 Xq 17 4.3 0.004
...... o o . e - @ - ~.. 5 19 C| 24 37 0006
: : . 6 7 9 35 .09
: 7 17q 22 34 0.02
. LI A 8 16q 11 3.3 0.09
B 9 14 ¢ 15 2.9 0.1
. ° 10 16 p 11 2.8 0.2
° ® - 11 7q 14 2.8 0.2
12 11q 14 2.2 0.5
. 13 12q 13 21 0.6
) 14 12p 5 2.1 0.6
. 15 20p 3 2 0.6
. 16 1lq 14 1.7 0.8
. 17 3q 8 1.6 0.8
. 18 2q 10 1.6 0.9
19 10p 2 1.6 0.8
20 22q 6 1.5 0.8
21 8¢ 5 1.5 0.8
22 10q 7 1.5 0.9
23 6p 5 1.4 0.9
24 2p 5 1.2 0.9
25 1§> 11 1.2 ]
26 15q 6 1.2 j
27 9q 5 1.1 ]
28 21q 2 1.1 0.9
29 3p 4 0.9 1
° 30 5}3 1 0.9 0.9
° 31 17p 2 0.7 i
32 5q 4 0.7 j
33 4p 1 0.5 ]
34 8{) 1 0.5 ]
35 11p 1 0.3 1
36 4q 0 0 j
37 64 0 0
38 9:? 0 0
39 13q 0 0
40 18 p 0 0
41 18q 0 0
42 Yp 0 0
43 Yq 0 0
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Spot summary
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Spot a

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11
p pll pll p12 pll pll p11 pll p11 pll 11
p12 P ql2
p12 p12 pi12
p13 p13 p12 12
p13 13 P p12
pl4 P p21 p12 p12 p12
p14 14 P P13 13 13
p23 p21 p
p21 p22 pl4
pl6 g1l 14
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 q
p23 a q12 p15 q12
p24 413 - p25 p21
p24 p23
p25 a13 q12 P2 - a1l a2l
p25 q21 p22 q13
26
ql1 P 422 ql4 q13 a1 p24 1 y
q12 q11 gll q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
o | o
24 a5 21 q12 q21 q13
ql4 q13 q21 q13
15
g21 1 g25 q16 g22 414 q -~
q 922 13 22
q22 426 q g21 q
22 21 q31
023 27 23 g21 g21
24 923 q22 432 q21 422 q23 42
31
431 424 428 q q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 31 q32 q q22 q24
q24 23
33 426 q32 . 434 q32 q q33
q34 d 425 q23
q27 q33 a23 q25 24
q35 q34 o6 35 g33 q
q36 q28 - as4 - | q34
24 26 q24
437 429 435 q35 q27 q36 q q34 q q25
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
qll pl1 pll pll
pll pll
12 11 P2
p P
a1z p12 p12
gqll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
qll gqll
13 11
p q 413
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
g21 ql2
q13 921 422
q22 g21 gll
q23
ql2 g21
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
14 15 16 17 18 19 20 21 23SCHR6_NISICHRBBVIHC QBKX Y




Spot b

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11 11 - 11
P p p12 p pll b1l pll pil p1l b1l
pl2 12 ql2
p13 P pl2 p12
p13 p13 p12
pl4 pl4 p13
p15 pl4 022 p13 pi3 gl3
21 22 p23 - p2l 14 P
p p p16 qi1 p u
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 q
p23 a ql2 p15 q12
p24 413 - p25 p21
P2 p25 q13 P23 P23 P15 21
p25 g21 q12 p22 ail 913 a
p26 24
qll q22 ql4 q13 - qi1 p qi1
q12 qil g1l atz
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
14 q24 21 q15 g g
q q13 q q13
15
gq21 g25 q16 q22 ql4 q 31
21 q22 13 22 q
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 g23 g21 21
23 9t 21 q22 23 )
g24 g . " g22 q32 a g q32
as1 az4 q2 ! q23 q31 w2 22
q
q32 925 g31 q32 . q33 q22 q24
q24 23
33 426 q32 . 434 q32 q q33
q34 a q25 q23
427 q33 gq23 q25 o4
435 g3 935 933 d
36 g28 q 34
d q24 g26 q24 q
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q34 g25
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
11
q11 pil p1l P
pll pll
21
12 pl2 pll P
4 p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 g1l 1
q
ql5 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
22
q13 921 9
ql2 g21 a
g21 gq22
g23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
023 24 a3 e
425 q13 q22 .
q
23 gl3
q26 24 925 428
14 15 16 17 18 19 20 21 22SCHR6_MNSICHRBBVHC _QBKX Y



Spot ¢

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11 11
P P Pt p12 pit p1l pll pil pll pil pll 12
pl2 p12 p12 012 q
p13 p13 p12 p12
p13 p13 p12
p14 1 p21 p12 p12 p12
p14 14 P p13 13 13
p23 p21 p13
p21 p22 pi6 qi1 pl4
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 ats
p23 a q12 p15 q12
p24 q13 p25 p21
p24 025 q13 b p23 p23 p15 " 21
p25 q21 q p22 q13
p26 24
a1l q22 at4 q13 11 P 11
11 a q q12
q12 qil q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 gql2 21
14 q24 o1 qi5 q q12 21 q13
21 q25 g22 q15
q 21 422 gqlé 13 - qla q31
q22 426 q g21 q
22 21 q31
q23 g23 g21 21
q27 29 a
q24 q23 q22 432 q21 q q23 432
31
431 424 428 q q22
q23 g31 22
q32 g31 g33 q
25 q32 q22 q24
24
933 426 432 d 44 432 423 433
q34 q33 q25 23 25 q23
q27 933 q q 24
q35 a34 q35 a33
36 g28 q q34
d q24 26 25 q24
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q34 q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
11
qll pll p1l p
pll pll
12 11 P2l
p p
a1z p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
13 11
p q 13
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
g21 ql2
22
q13 921 9
ql2 g21 a
g21 gq22
g23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
qi3 g26
023 24
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
14 15 16 17 18 19 20 21 22SCHR6_MNSICHRBBVHC _QBKX Y




Spot d

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11 11
P P Pt p12 pit p1l pll pil pll pil pll 12
pl2 p12 p12 012 q
p13 p13 p12 p12
p13 p13 p12
p14 1 p21 p12 p12 p12
p14 14 P p13 13 13
p23 p21 p13
p21 p22 pi6 qi1 pl4
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 ats
p23 a q12 p15 q12
p24 q13 p25 p21
p24 025 q13 b p23 p23 p15 " 21
p25 q21 q p22 q13
p26 24
a1l q22 at4 q13 11 P 11
11 a q q12
q12 qil q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 gql2 21
14 q24 o1 qi5 q q12 21 q13
q q13 q q13
21 q25 g22 q15
q 21 422 gqlé 13 - qla q31
q22 426 q g21 q
22 21 q31
q23 g23 g21 21
q27 29 a
q24 q23 q22 432 q21 q q23 432
31
431 424 428 q q22
q23 g31 22
q32 g31 g33 q
25 q32 q22 q24
24
933 426 432 d 44 432 423 433
q34 q33 q25 23 25 q23
q27 933 q q 24
q35 a34 q35 a33
36 g28 q q34
d q24 26 25 q24
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q34 q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
11
qll pll p1l p
pll pll
12 11 P2l
p p
a1z p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
13 11
p q 13
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
g21 ql2
22
q13 921 9
ql2 g21 a
g21 gq22
g23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
qi3 g26
023 24
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
14 15 16 17 18 19 20 21 22SCHR6_MNSICHRBBVHC _QBKX Y




Spot e

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
q42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11
p12 p12 p12 012 q
p13 p13 p12 p12
p13 p13 p12
p14 p21 p12 p12 p12
p14 14 P P13 13 13
21 22 p23 P2l 14 P
p p pi6 qi1 p iy
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 q
p23 a q12 p15 qlz
p24 q13 p25 p21
p24 p23
p25 a13 q12 P2 - a1l a2l
p25 g21 p22 913
p26 14 p24
atl q22 g qi3 qll qll 12
q12 q11 gll q
413 " g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
q 21
14 a24 21 q15 ) atz a2 s
q q13 q q13
21 q25 q22 q15
a 421 622 e 13 2 i g3t
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 027 g23 g21 21
24 923 q22 432 q21 422 q23 42
31
as1 az4 e ) q23 q31 w2 22
q
q32 925 g31 q32 q33 q22 q24
q24 23
33 426 q32 434 q32 q q33
q34 a33 25 q23
427 q33 q g23 25 ot
q35 q34 o6 435 q33 a
436 928 a4 ! 3
q24 34 g26 25 q24 q
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
21
12 pl2 pll P
4 p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll
13
q15 12 13 !
q p
gl2 gl2 21
q21 ql2
q13 921 422
q22 g21 ql1l
23
ql2 g21 a
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
qi3 g26
023 24
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
14 15 16 17 18 19 20 21 23SCHR6_NISICHRBBVIHC QBKX Y




Spot f

p1l pll pll p1l p12 pll p1l p11 p1l pll p1l p1l
12
p12 p12 p12 p12 p12 a
p13 p13 p12 p12 12
p13 p13 p13 12 12 P
pl4 o4 p21 P P p12
p21 P14 14 P13 13 13
p22 pl6 p21 p15 p15 014 p21 p13
p23 p21 p13
p31 p21 p22 pl4
P16 atl 15 ql4
p
p32 p22 p23 q12 p24 p22 p22 p14
p23 q12 p15 ql2
p33 p24 q13 p25 p21
p24 p23
p34 p25 q13 12 P23 P15 1 21
p25 g21 q p22 d ql3
P att P20 622 a a3 q11 P q11 12
p36 q12 q11l qll q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
21 ql3 12
a a g21 q12 q21 q13
14 a24 21 q15
22 q q13 q ql13
2 22 q15
q23 o2l 921 95 q22 a6 ! 13 22 aie e
q22 426 q g21 q
24 22 g21 31
a q23 g 27 923 21 21
22
g25 q24 q23 " q22 432 q21 a q23 432
431 431 424 428 q 023 " q22
q
432 q32 - 425 q31 432 as3 q22 q24 e
q24 23
qa1 433 426 432 434 q32 q 433
q34 a33 25 q23
42 27 q33 d 423 425
a a q24
q35 a34 o6 q35 a33
q43 36 q28 q34 q 24
d 36 24 4 q26 425 g24 a
q44 937 429 935 35 027 q q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
11
qil g1l pll pl1 P
pll pll
pl2 pll P2l
a1z p12 p12 "
ql2 a p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql3
ql4 ql12
qll gqll
13 11
q21 P a q13
q15 ql2 p13
gl2 gql2 g21
q22 q21 ql2
22
q13 921 9
q22 g21 gll
23
q23 q12 21 !
g21 gq22
q23 q24
q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
g26
31 13
d 425 023 24 a
13 22
a a g27
23 gl3
g32
q26 24 925 428
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Spot g

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11 11
P p p12 pll pll p11 pll p11 pll pll
pl2 12 ql2
P p13 p13 P12 p12
pl4 p13
p15 pl4 022 p13 pi3 gl3
- p21 p22 P23 P2t pld -
pl16 gqll
p15 ql4
23 1 P
P p24 a p25 21
q13 P
p25 q q12 q11 q21
p25 q21 p22 q13
412 qi1 g1l q q ql2
13 g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
q gql2
q14 a24 21 q15 ! 912 a2l o
q13 a ql3
2 22 15
q q22 q13 q22 q
22 926 021
23 q22 q21 g31
q 427 23 g21 g21
q24 q23 q22 432 q21 q22 q23 -
31 q
431 424 - 428 q » q22
32 931 a 33 g3l q22
a q25 q32 q22 q24
24
q33 o6 432 432 423 433
q 933 q34
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